ABD’li bir grup aragtirmaci, her
canlinin dogal kaliim sifresi olan
DNAy1, yapay yeni eklerle "zenginles-
tirmeye" calistyor. Hedefleri, bu yolla
simdiye degin dogada hi¢ goriilmemis
proteinler elde etmek.

Yalnizca RNA (riboniikleik asit) ta-
styan bazi virtisler diginda , tiim canlt
organizmalar, genetik bilgilerini hep
ayni dort bazdan olusan, yangin merdi-
veni gibi sarmal bi¢cimde birlesmis
DNA (deoksiriboniikleik asit) dizele-
rinde tagirlar. Bu bazlar, adenin, timin,
sitozin ve guaninden olusuyor. Bunlar-
dan adenin, yalnizca timin; sitozin de
yalnizca guaninle birlesiyor. Bazlar, ko-
don adi verilen iiglii dizeler olusturu-
yor. Her kodon da dogada bulunan 20
amino asitten birini segerek protein
zincirlerine ekliyor.
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La Jolla’da (California) bulunan
Scripps Arastirma Enstitiisii molekiiler
biyologlarindan Floyd Romesberg bas-
kanligindaki ekip, orijinal dért DNA
bazina sentetik yeni bazlar ekleyerek
kodon modeli sayisini arttirmayr dene-
mis. Arastirmacilara gore bu yeni ko-
donlarin yapay amino asitler iiretmele-
ri, bunlarin da yepyeni proteinler olus-
turmalar gerekiyor.

Gerg¢i dogal olmayan bazlarla yapi-
lan deneyler, 1980’11 yillara degin gidi-
yor; ama simdiye kadar bunlarin eklen-
digi DNA 6rnekleri hep kararsiz duru-
ma doniismiis. Romesberg ve ekibiyse,
bu engeli asmis goriiniiyor. Aragtirma-
cilarin olusturdugu 20 yapay baz, tipki
dogallari gibi sekerlere baglanip niikle-
osid olusturmus. Ekip daha sonra bu
yapay bazlardan birini, tek bir DNA se-

Celera’nin Sirke Sinegi Genomu Defolu mu?

20 Nisan 2000 tarihli Los Angeles
Times’daki habere gore. Celera Geno-
mics adli biyoteknoloji sirketinin agik-
ladig1 sirke sine@i genomuna ait verile-
rin i¢inde, insan genomuna ait bilgiler
yer aldig1 bulundu. Buna gore, Celera
Genomics’in agikladigi ve-
riler veriler arasindaki 69
par¢a kod, yani 150 000
DNA pargasi, sirke sinegi-
ne degil, insan genomuna
ait. Bagka bir soyleyisle,
sirke sinegi genomunda
oldugu tahmin edilen 180
milyon DNA yapi taginin % 0,1’ insan
DNA’sindan alinmis.

Yanliglik, Ulusal Biyoteknoloji Bil-
gileri Merkezi, GenBank adli, sirke si-
negi ve bagka canlilarin genetik kodla-
rin1 igeren ve halka agik bir Web sitesi-
ni kontrol ederken ortaya ¢ikel. Kari-
siklik ortaya ¢iktiktan hemen sonra da,
Celera’nin s6z konusu bilgileri Web si-
tesinden geri ¢ektigi bildirildi. Bu ha-
berle birlikte, insan genomunun dizili-
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mi konusundaki yarisa yeni bir tartig-
ma konusu daha eklendi. Ozel bir ku-
rulus olan Celera Genomics, insan ge-
nomunun dizilimini daha 6nce bulmak
tizere bilim adamlarinin olusturdugu
halka agik bir konsorsiyum olan Insan
Genom Projesi’yle reka-
bet ediyor. Sirke sineginin
genom haritasi, insan ge-
nomunun diziliminin orta-
ya c¢ikarilmasi konusunda
ilk ve 6nemli bir basamak
olarak kabul ediliyordu.
Ancak, ortaya ¢ikan kari-
sikligin, bilimsel a¢idan kalict bir hasa-
ra yol agmayacagi bildirildi.

Bu son gelismeler, tam da Cele-
ra’nin yoneticisi Craig Venter’in, Insan
Genom Projesi’ni, projede calisan bi-
lim adamlarinin genomu daha 6nce ta-
mamlayabilmek i¢in kestirmeden git-
tikleri konusunda Kongre'ye sikayet
etmesinden sonra oldu.

Aslh Ziilal

hetp://www.discovery.com/news/briefs/2000420/tech_genome.htm!

ridine eklemis. DNA'nin kendini kop-
yalama siirecinde polimeraz denen en-
zimler, tek gerit halinde dizili kaliplar
okuyup, gerekli bazlan ekleyerek ¢ift-
ler olustururlar. Ornegin, adenini timi-
ne, sitozini guanine baglarlar. Dogal ol-
mayan bir bazsa, degisik bicimde oldu-
gundan gene degisik bir bag kurar.

Daha 6nceki arastirmalarda polime-
razlarin bu yapay bazlar1 da gene yapay
ciftlere bagladigi goriilmiis. Ancak kar-
stlagilan  sorun, bu vyapay ¢iftin,
DNA’nin kopyalanma siirecini durdur-
masi.

Sorunu agmak i¢in ekip, degisik ya-
pidaki polimerazlari, yapay bazlarla de-
neyerek sonunda sistemi durdurmadan
isleyen bir model elde etmis. Deney
sonunda kopyalama isleminin, yapay
baz ¢iftinde kesilmeyerek siirdiigii go-
riilmiis. Ancak, aragtirmacilar sinama ve
yanilma yontemiyle calistiklarindan sii-
reg agir isliyor.

Ekibin en son amaci, yapay DNA’y1
bakterilere agilayarak, hiicre etkinlikle-
rini kesintiye ugratmadan yeni kodon-
larin okunup kopyalanmasini sagla-
mak. Hedef gergeklesirse, tipta ve
kimya sanayiinde kullanilabilecek yep-
yeni proteinler elde edilebilecek.

New Scientist, 8 Nisan 2000

Neredeyse Insan

Insan ve fare, DNA'lan dikkate de-
ger olciide benzer. Ikisi de ortak bir
ataya sahip. Her ikisinin de genleri,
yaklagik ii¢ milyar baza sahip. Bunlarin
sadece yiizde iicii fonksiyonal kodlara
sahip. Bu yiizde ii¢, pek fazla mutas-
yon gecirmediginden, biiyiik oranda
degismeden kalmis.

Kanadali aragtirmacilar fare geno-
munun haritasini ¢ikarmaya calistyor.
Bu harita yardimiyla, DNA'y1 tiimiiyle
kopyalamadan, sadece eksikleri doldu-
rarak yeniden yapabilmeye ¢alisiyorlar.

Celera adli bir biyoteknoloji sirke-
tiyse, "tiifek yontemi'yle, tiim genomu
rasgele parcalara boliiyor. Giiglii bilgi-
sayarlar yardimiyla yeniden birlestirili-
yor. Geleneksel siralama yontemine
gore hata payimnin daha biiyiik olmasina
karsilik, bu yontem daha hizli. Tim bu
cabalar, insan genomunun haritasini ¢i-
karabilmek i¢in. Tiim diinyada, bunu
once bagarabilmek i¢in biiyiik bir yarig
var.
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