Yapay Zekayla
Bakterileri
Oldiirebilecek
Proteinler
Tasarlandt

Ilay Celik Sezer

ABD’nin California
eyaletinde bulunan bir
biyoteknoloji firmasinin
gelistirdigi yapay zeka
yazilumt, antimikrobiyal
Ozellik gOsterebilecek
proteinler tasarladut.
Yazilumin tasarladigt
proteinler laboratuvar
ortaminda uretilip test
edildiginde ise gergekten
mikrobiyal 6zellige sahip
olduklart goruldu.

Proteinler, amino asit
adlt yapt taslarinin
birbirine eklenerek
olusturduklart zincir
bicimindeki yapilarin
her bir proteine 6zgu
bir sekilde katlanip
kwrilarak ¢ boyutlu
bir yapt kazanmasiyla
olusuyor. Toplam 20
¢esit aminoasitten, her
bir proteine 6zgu olan
ve DNA’daki ilgili genin
koduyla belirlenen
dizilime gore zincir
yap1st (birincil yapt)
olusturuluyor. Proteinin
nihai ti¢ boyutlu
yapisint (dordincul
yapl) belirleyen de

bu dizilim oluyor.

Proteinler islevlerini
ancak bu nihai g
boyutlu yapilarina dogru
sekilde buriundiklerinde
gosterebiliyor.

ProGen adlt yapay
zekd, metin olusturan
yapay zekdlara benzer
sekilde calisiyor. ProGen
once 280 milyon
mevcut proteinin
aminoasitlerden nasil
olustugunu 6grenerek
yeni proteinleri nasil
olusturabilecedini
o0grendi. Metin
olusturan yapay zeka
programlarina bir tema
verilmesine benzer
sekilde, ProGen’e de
odaklanmast i¢in
benzer Ozellikli bir
grup proteinin bilgisi
verilebiliyor. Bahsi
gecen calismada
arastirmactlar bunun
icin antimikrobiyal
etkinlige sahip bir grup
protein secti.

Arastirmactilar
aminoasitlerden
anlamsiz diziler
olusturmamast i¢in
yapay zekann isleyis
stirecine kontrol
noktalart da dahil etti.
Arastirmactilar yapay
zekann tasarladigt
milyonlarca molekilden
kiiguk bir 6rneklem
grubunu laboratuvar
ortaminda gercek

hiicreler tizerinde
stnadt. Fiziksel olarak
uretilen 100 molekilden
66’s1, yumurta akt

ve tikurik tizerinde
yapilan deneylerde,
bakterileri 6ldiiren dogal
proteinlerinkine benzer
kimyasal tepkimelere
girdi. Bu da bu yeni
proteinlerin bakterileri
Oldirme yetenedine

de sahip olabilecedini
distindurdd.

Calismada benimsenen
yaklasimin nihai

olarak yeni ilaglarnn
gelistirilmesinde

de kullanilabilecegi
distniliyor. H

Supernova
Patlamalarin
Sumflandiran
Yapay Zeka
Uygulamast

Mahir E. Ocak

California Teknoloji
Enstitistinden bir grup
gok bilimci stipernova

patlamalarint
siniflandiran bir yapay
zekd uygulamast
gelistirdi. Uygulama
Nisan 2021’den
gunumuze kadar
1.000’in tzerinde
sipernovayt dogru bir
bicimde siniflandirdt.

Stipernova patlamalart
gibi kisa sture icinde
olup biten gok

olaylari “gecici” olarak
nitelendirilir. Bu

gecici gok olaylarint
inceleyebilmek i¢in gok
bilimcilerin zamanla
yarismast gerekir.

Gecici gok olaylarint
tespit etmek

amactyla kurulmus,
California Teknoloji
Enstitisine ait
Palomar gbzlemevinde
yer alan Zwicky Gegici
Tesisi (ZTF), her gece
diinya genelindeki gok
bilimcilere ytizlerce
haber gonderiyor.
Boylece gok bilimcilerin
meydana gelen gegici




gok olaylarint en kisa
sure icinde incelemeye
baslamasina imkan
sunuyor.

ZTF’de toplanan ytiksek
miktardaki verinin
sadece insan ¢abasiyla
taranmast kolay bir

is degil. ZTF’den gok
bilimciler bu ¢alismalart
hizlandumak i¢in bir
yapay zeka uygulamast
gelistirmisler. SNIascore
adi verilen uygulama,
toplanan verileri
inceleyerek stipernova
patlamalarint ayurt
edebiliyor. Gozlem
zamant ile uygulamanin
verilerde bir

stipernova patlamasint
siniflandirmast arasinda
gecen sure yaklasik 10
dakika oluyor. Ge¢miste
insan ¢abastyla yapilan
¢alismalar sirasinda
toplanan verilerden bir
stipernova patlamasinin
tespit edilmesi ve

gok bilimcilere
duyurulmasiysa bazen
birka¢ giin striyordu.

Gelistirilen uygulamanin
Nisan 2021’den
gunumuze kadar 1.000’in
lzerinde siipernova
patlamasint hi¢ hata
yapmadan siniflandirdigt
belirtiliyor.

Gelistirilen uygulama
simdilik sadece Tip
Ia tara stipernova

22

patlamalarint
siniflandirabiliyor.
Arastirmacilar gelecekte
baska tir stipernova
patlamalarim ve diger
gecici gok olaylarint

da ayurt edebilen
uygulamalar gelistirmeyi
planliyor. H

Evrensel Grip
Asist 20 Susa
Karst Koruma
Saglayabilir

Ozlem Ak

Grip astlart, her yul
dolasimda olacagt
tahmin edilen belirli
suslara karst bagisiklik
saglamak tizere
hazirlanwyor. Ancak
arastirmacilarin

bazen tahminlerinde
yanilmalar s6z konusu
olabiliyor, bu da asinin o
yil daha az etkili olacagt
anlamna geliyor. Bazi
arastirmacilar yulik grip
astlarinin yerini tim grip

turlerine karst etkili olan
evrensel bir grip asisitnin
alabilecedini dusunuyor.
Bilim insanlart ¢esitli
grip turlerinde ortak
olan protein pargalarint
iceren asilar yaparak
bunu basarmaya
calistilar ancak hentiiz
hicbir “evrensel ast”
daha genis kullanim
icin onay almadt.

Simdi, Pennsylvania
Universitesinden Scott
Hensley ve meslektaslart,
Pfizer/BioNTech ve
Moderna COVID-19
astlarinin 6nculik ettigi
yaklasimin aynist olan
mRNA molekillerine
dayalt bir ast gelistirdi.
Ast, her yil mevsimsel
salginlara neden olan
influenza A ve B'nin
bilinen 20 susunun
timunde bulunan
protein parcalarint
kodlayan mRNA
molekillerini igeriyor.
Arastirmactlar boyle bir
aswyt gelistirirken, genis
bir koruma saglamak
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Viadaigy

icin bilinen tim
influenza alt tiplerinden
immunojenler
(bagisiklik tepkilerini
uyaran bir antijen

tird) kullanarak ast
yapmak fikrinden yola
¢iktiklarint belirtiyor.
Asinin enfeksiyonlart
Onleyebilecek bir
bagisiklik saglamast
beklenmiyor, bunun
yerine asinin hizli bir
sekilde geri ¢cagrilabilen
ve yeni pandemik viral
suslara adapte olabilen
bir hafiza bagisiklik
tepkisi olusturmast

ve enfeksiyonlardan
kaynaklanan ciddi
hastaliklart ve liimleri
Onemli 6l¢lide azaltmast
bekleniyor.

Virtis suslarinin
yuzeylerinde, bagisiklik
tepkilerinin hedefi olan
hemaglutinin (H) ve
noraminidaz (N) olmak
uzere iki proteinin farkl
versiyonlart bulunur.
Ancak HIN1 gibi tek
bir sus icinde bile bu
proteinlerde kiguk
farkliliklar olabilir,
dolayisiyla evrensel
asidaki versiyon her
olast varyantla tam
olarak eslesemiyordu.
Yeni gelistirilen asinin
farelerde yapilan
testlerinde, hayvanlarin
20 tlr grip virastinin
tamamina 6zgu





